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* Ç „ÂÌÓÏ‡ı ·‡ÍÚÂËÈ ÌÂÂ‰ÍÓ ̃ ÂÂ‰Û˛ÚÒfl „ÂÌ˚,
‡ÒÔÓÎÓÊÂÌÌ˚Â Ì‡ ÍÓÏÔÎÂÏÂÌÚ‡Ì˚ı ˆÂÔflı Ñçä
Ë Ì‡Ô‡‚ÎÂÌÌ˚Â Ì‡‚ÒÚÂ˜Û ‰Û„ ‰Û„Û (Ú‡Í Ì‡Á˚-
‚‡ÂÏ˚Â ÍÓÌ‚Â„ÓÌ˚). ÖÒÎË ˝ÚË „ÂÌ˚ ËÌÚÂÌÒË‚ÌÓ
Ú‡ÌÒÍË·ËÛ˛ÚÒfl, ÚÓ ÂÒÚÂÒÚ‚ÂÌÌÓ ÔÂ‰ÔÓÎÓ-
ÊËÚ¸, ˜ÚÓ ‚ Ó·Î‡ÒÚË ÏÂÊ‰Û ÌËÏË Ì‡ıÓ‰ËÚÒfl ÚÂ-
ÏËÌ‡ÚÓ Ú‡ÌÒÍËÔˆËË, ÌÂÓ·ıÓ‰ËÏ˚È ‰Îfl ÔÂÍ‡-
˘ÂÌËfl Ú‡ÌÒÍËÔˆËË Ë ÒÌflÚËfl ÍÓÌÙÓÏ‡ˆËÓÌÌÓ-
„Ó Ì‡ÔflÊÂÌËfl, ‚ÓÁÌËÍ‡˛˘Â„Ó ‚ ˝ÚÓÏ ÏÂÒÚÂ ÔË
Ó·‡ÁÓ‚‡ÌËË ÒÛÔÂ‚ËÚÍÓ‚ Ñçä. ùÚÛ Ó·Î‡ÒÚ¸ ‰‡-
ÎÂÂ ·Û‰ÂÏ Ì‡Á˚‚‡Ú¸ ÒıÓ‰fl˘ÂÈÒfl ÚÂÈÎÂÌÓÈ Ó·-
Î‡ÒÚ¸˛. Ç „ÂÌÓÏ‡ı Bacillus subtilis Ë Escherichia
coli ÓÎ¸ Ú‡ÍÓ„Ó ÚÂÏËÌ‡ÚÓ‡ Ë„‡ÂÚ Ú‡Í Ì‡Á˚‚‡-
ÂÏ˚È ÍÎ‡ÒÒË˜ÂÒÍËÈ ÚÂÏËÌ‡ÚÓ Ú‡ÌÒÍËÔˆËË,
Ú.Â. ÓÚÌÓÒËÚÂÎ¸ÌÓ ÍÓÓÚÍ‡fl (5–10 Ô‡ ÍÓÏÔÎÂÏÂÌ-
Ú‡Ì˚ı ÌÛÍÎÂÓÚË‰Ó‚ ‚ ÒÔ‡ÂÌÌÓÏ Û˜‡ÒÚÍÂ – ˜Â-
ÂÌÍÂ) GC-·Ó„‡Ú‡fl ¯ÔËÎ¸Í‡ Ò ÌÂ·ÓÎ¸¯ÓÈ ÔÂÚÎÂÈ,
Á‡ ÍÓÚÓÓÈ ÒÎÂ‰ÛÂÚ T-·Ó„‡Ú˚È Û˜‡ÒÚÓÍ. ì B. subti-
lis Ë E. coli ÓÔÂÓÌ˚ Ó·˚˜ÌÓ Á‡Í‡Ì˜Ë‚‡˛ÚÒfl ËÏÂÌ-
ÌÓ Ú‡ÍËÏ ÚÂÏËÌ‡ÚÓÓÏ. é‰Ì‡ÍÓ Û ÏÌÓ„Ëı ‡ÍÚË-
ÌÓ·‡ÍÚÂËÈ, ‚ ÚÓÏ ̃ ËÒÎÂ ÏËÍÓ·‡ÍÚÂËÈ, ÍÎ‡ÒÒË˜Â-
ÒÍËÂ ÚÂÏËÌ‡ÚÓ˚ ÓÚÌÓÒËÚÂÎ¸ÌÓ Â‰ÍË [1, 2]. 

ç‡ÏË ÔÂ‰ÎÓÊÂÌ ÌÓ‚˚È ‡Î„ÓËÚÏ, ÍÓÚÓ˚È
Ó·ÂÒÔÂ˜Ë‚‡ÂÚ Ï‡ÒÒÓ‚˚È Ë Ó˜ÂÌ¸ ·˚ÒÚ˚È ÔÓËÒÍ
¯ÔËÎÂÍ ·ÓÎ¸¯ÓÈ ÏÓ˘ÌÓÒÚË Ò Á‡‰‡ÌÌ˚ÏË Ô‡‡-
ÏÂÚ‡ÏË ˜ÂÂÌÍ‡ Ë ÔÂÚÎË ‚ Î˛·ÓÈ ÌÛÍÎÂÓÚË‰ÌÓÈ
ÔÓÒÎÂ‰Ó‚‡ÚÂÎ¸ÌÓÒÚË. ÄÎ„ÓËÚÏ ÔËÏÂÌÂÌ ‰Îfl ÔÓ-
ËÒÍ‡ ¯ÔËÎÂÍ ‚ ÒıÓ‰fl˘ËıÒfl ÚÂÈÎÂÌ˚ı Ó·Î‡ÒÚflı
Ë ‚ ‰Û„Ëı Ó·Î‡ÒÚflı „ÂÌÓÏ‡ ‡ÍÚËÌÓ·‡ÍÚÂËÈ. ë ÔÓ-
ÏÓ˘¸˛ ˝ÚÓ„Ó ‡Î„ÓËÚÏ‡ ‚ „ÂÌÓÏÌ˚ı Ó·Î‡ÒÚflı
ÔÂÂ˜ËÒÎÂÌÌ˚ı ÌËÊÂ ÚËÔÓ‚ ÔÓ‚Â‰ÂÌ ÔÓ‰Ò˜ÂÚ
‰ÎËÌÌ˚ı (ÓÚ 17 Ô.Ì. ‚ ˜ÂÂÌÍÂ) ¯ÔËÎÂÍ, ‡ Ú‡ÍÊÂ
¯ÔËÎÂÍ, ÍÓÚÓ˚Â ÏÓ„ÛÚ Ó·‡ÁÓ‚‡Ú¸ ÍÂÒÚ – ÓÔÂ-
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‰ÂÎÂÌÌÛ˛ Ô‡Û ¯ÔËÎÂÍ Ì‡ ÍÓÏÔÎÂÏÂÌÚ‡Ì˚ı ˆÂ-
Ôflı Ñçä [3]. å˚ ÔÂ‰ÔÓÎ‡„‡ÂÏ, ˜ÚÓ Ú‡ÍËÂ ÍÂ-
ÒÚÓÓ·‡ÁÌ˚Â ÒÚÛÍÚÛ˚ ÙÓÏËÛ˛Ú ÌÂÍ‡ÌÓÌË-
˜ÂÒÍÛ˛ ‚ÚÓË˜ÌÛ˛ ÒÚÛÍÚÛÛ Ñçä, ÍÓÚÓ‡fl
ÒÎÛÊËÚ ‰Îfl ÒÌflÚËfl ÍÓÌÙÓÏ‡ˆËÓÌÌÓ„Ó Ì‡ÔflÊÂ-
ÌËfl Ë ÚÂÏËÌ‡ˆËË Ú‡ÌÒÍËÔˆËË. äÓÏÂ ÚÓ„Ó, ‚
‡ÁÌÓ„Ó ÚËÔ‡ „ÂÌÓÏÌ˚ı Ó·Î‡ÒÚflı ‡ÍÚËÌÓ·‡ÍÚÂËÈ
‡Î„ÓËÚÏ Ó·Ì‡ÛÊËÎ ÒÛ˘ÂÒÚ‚ÂÌÌÓ ‡ÁÎË˜Ì˚Â ÍÓ-
ÎË˜ÂÒÚ‚‡ ‰ÎËÌÌ˚ı ̄ ÔËÎÂÍ. éÒÓ·ÂÌÌÓ ÏÌÓ„Ó Ú‡ÍËı
¯ÔËÎÂÍ Ì‡È‰ÂÌÓ ‚ ÒıÓ‰fl˘ËıÒfl ÚÂÈÎÂÌ˚ı Ó·Î‡-
ÒÚflı. ë‡ÏË ¯ÔËÎ¸ÍË ÌÂ ÔËÌ‡‰ÎÂÊ‡Ú Í ˜ËÒÎÛ ËÁ-
‚ÂÒÚÌ˚ı ÍÓÌˆÂ‚˚ı ÚÂÏËÌ‡ÚÓÓ‚ Ú‡ÌÒÍËÔˆËË
ËÎË Â„ÛÎflÚÓÓ‚ ËÌËˆË‡ˆËË Ú‡ÌÒÍËÔˆËË, ÓÔË-
Ò‡ÌÌ˚ı ‡ÌÂÂ [4], ÓÚÎË˜‡flÒ¸ ÓÚ ÌËı ‰ÎËÌÓÈ Ë ÔÓÎÓ-
ÊÂÌËÂÏ ‚ „ÂÌÓÏÌÓÈ ÔÓÒÎÂ‰Ó‚‡ÚÂÎ¸ÌÓÒÚË. Ç „ÂÌÓ-
ÏÂ ‡ÍÚËÌÓ·‡ÍÚÂËÈ Ì‡È‰ÂÌÓ „Ó‡Á‰Ó ·ÓÎ¸¯Â Ô‡
¯ÔËÎÂÍ, Ó·‡ÁÛ˛˘Ëı ÍÂÒÚÓÓ·‡ÁÌ˚Â ÒÚÛÍÚÛ-
˚, ˜ÂÏ Ú‡ÍËı ÊÂ Ô‡ ‚ „ÂÌÓÏÌ˚ı Ó·Î‡ÒÚflı ÚÓ„Ó
ÊÂ ÚËÔ‡ Û B. subtilis Ë E. coli. ì ·ÓÎ¸¯ËÌÒÚ‚‡ ‡ÍÚË-
ÌÓ·‡ÍÚÂËÈ ¯ÔËÎ¸ÍË ÌÂ ÒÓÔÓ‚ÓÊ‰‡˛ÚÒfl T-·Ó„‡-
Ú˚Ï Û˜‡ÒÚÍÓÏ Ë Á‡ÏÂÚÌÓ ‰ÎËÌÌÂÂ ÍÎ‡ÒÒË˜ÂÒÍÓ„Ó
ÚÂÏËÌ‡ÚÓ‡ Ú‡ÌÒÍËÔˆËË.

àÁ‚ÂÒÚÌÓ, ˜ÚÓ Û ‡ÍÚËÌÓ·‡ÍÚÂËÈ ˝ÍÒÔÂÒÒËfl
„ÂÌÓ‚ ·ËÓÒËÌÚÂÁ‡ ‡ÏËÌÓÍËÒÎÓÚ ˜‡ÒÚÓ Â„ÛÎËÛÂÚ-
Òfl Ì‡ ÛÓ‚ÌÂ Ú‡ÌÒÎflˆËË [5], ‚ ÚÓ ‚ÂÏfl Í‡Í Û γ- Ë
α-ÔÓÚÂÓ·‡ÍÚÂËÈ ˝ÍÒÔÂÒÒËfl ˝ÚËı „ÂÌÓ‚ ÔÂ‰ÔÓ-
ÎÓÊËÚÂÎ¸ÌÓ Â„ÛÎËÛÂÚÒfl Ì‡ ÛÓ‚ÌÂ Ú‡ÌÒÍËÔˆËË
[6]. èÓ˝ÚÓÏÛ ‚ ÔÂ‰ÒÚ‡‚ÎÂÌÌÓÈ ‡·ÓÚÂ ‡ÒÒÏÓÚÂÌ˚
Ó·Î‡ÒÚË „ÂÌÓÏ‡ ‡ÍÚËÌÓ·‡ÍÚÂËÈ, ÔÓÚÂÌˆË‡Î¸ÌÓ
ÒÔÓÒÓ·Ì˚Â ÒÓ‰ÂÊ‡Ú¸ Ò‚flÁ‡ÌÌ˚Â Ò ÚÂÏËÌ‡ˆËÂÈ
Ú‡ÌÒÍËÔˆËË ‚ÚÓË˜Ì˚Â ÒÚÛÍÚÛ˚. Ç ˝ÚÓÈ Ò‚fl-
ÁË ÓÒÓ·˚È ËÌÚÂÂÒ ÔÂ‰ÒÚ‡‚Îfl˛Ú Û˜‡ÒÚÍË, ‡ÒÔÓ-
ÎÓÊÂÌÌ˚Â ÔÓÒÎÂ „ÂÌÓ‚ Úêçä Ë „ÂÌÓ‚ Ò ‚˚ÒÓÍËÏ
ÛÓ‚ÌÂÏ ˝ÍÒÔÂÒÒËË. àÁÛ˜ÂÌËÂ ˝ÚËı „ÂÌÓ‚ ÔÓÎÂÁ-
ÌÓ ‰Îfl ÔÂ‰ÒÍ‡Á‡ÌËfl „‡ÌËˆ ÓÔÂÓÌÓ‚ Ë ‡ÁÎË˜Â-

ä‡ÚÍËÂ ÒÓÓ·˘ÂÌËfl
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ã˛·ÂˆÍ‡fl Ë ‰.

ó‡ÒÚÓÚ‡ ¯ÔËÎÂÍ Ò Á‡‰‡ÌÌÓÈ ‰ÎËÌÓÈ ˜ÂÂÌÍ‡ (l) ‚ ‡ÁÎË˜Ì˚ı Ó·Î‡ÒÚflı „ÂÌÓÏ‡ ‡ÍÚËÌÓ·‡ÍÚÂËÈ, B. subtilis Ë E. coli

l 1 2‡ 2· 3 4

Corynebacterium efficiens

25 0.23 0.38 1 (0) 0.00 0.00

23 0.23 0.76 2 (0) 0.00 0.00

20 0.68 6.06 16 (11) 0.00 0.00

17 2.60 13.64 37 (29) 0.17 0.31

15 4.98 21.59 57 (48) 0.43 1.85

10 20.61 45.83 121 (95) 31.79 8.31

Mycobacterium tuberculosis

25 0.31 3.29 11 (11) 0.07 0.18

23 0.38 4.19 14 (14) 0.07 0.18

20 0.54 5.09 17 (17) 0.07 0.36

17 1.30 5.99 20 (20) 0.14 0.53

15 1.83 6.29 21 (21) 0.57 0.89

10 15.44 10.78 36 (35) 35.83 5.35

Propionibacterium acnes

25 0.00 0.00 0 0.00 0.00

23 0.00 0.00 0 0.00 0.00

20 0.00 0.96 2 (2) 0.04 0.00

17 0.45 8.17 17 (16) 0.09 0.00

15 1.20 12.98 27 (23) 0.13 0.00

10 15.19 30.29 63 (57) 24.29 6.34

Streptomyces coelicolor

25 0.08 0.95 8 (8) 0.00 0.00

23 0.15 2.25 19 (18) 0.01 0.00

20 0.54 3.08 26 (25) 0.02 0.17

17 1.73 9.60 81 (78) 0.09 0.41

15 3.61 14.45 122 (117) 0.35 1.00

10 31.07 37.32 315 (306) 23.09 14.36

Bifidobacterium longum

25 0.45 1.51 3 (3) 0.05 0.00

23 0.45 2.02 4 (4) 0.05 0.00

20 1.05 5.56 11 (10) 0.05 0.00

17 1.79 13.64 27 (23) 0.43 0.45

15 4.19 21.21 42 (36) 0.65 1.80

10 28.25 47.47 94 (75) 28.42 11.26

Leifsonia xyli

25 0.11 0.00 0 0.00 0.00

23 0.11 0.00 0 0.00 0.00

20 0.65 2.78 4 (4) 0.05 0.00

17 1.63 4.86 7 (7) 0.34 0.00

15 2.28 7.64 11 (11) 1.01 0.47

10 21.93 22.92 33 (33) 39.28 9.48



åéãÖäìãüêçÄü ÅàéãéÉàü      ÚÓÏ 41      ‹ 4      2007

ì ÄäíàçéÅÄäíÖêàâ óàëãé Ñãàççõï òèàãÖä 741

éÍÓÌ˜‡ÌËÂ

l 1 2‡ 2· 3 4

Escherichia coli
25 0.00 0.00 0 0 0.00

23 0.00 0.00 0 0 0.00

20 0.00 0.00 0 0 0.00

17 1.38 0.22 1 (1) 0.02 0.19

15 4.15 2.91 13 (8) 0.13 0.56

10 77.67 47.65 213 (159) 18.56 11.52

Bacillus subtilis
25 0.00 0.00 0 0 0.00

23 0.00 0.00 0 0 0.00

20 0.13 0.51 2 (1) 0 0.00

17 0.89 3.55 14 (6) 0.02 0.20

15 2.74 13.96 55 (12) 0.11 0.20

10 25.86 67.77 267 (97) 18.71 13.64

èËÏÂ˜‡ÌËÂ. èË‚Â‰ÂÌÓ ÓÚÌÓ¯ÂÌËÂ (%) ˜ËÒÎ‡ Ì‡È‰ÂÌÌ˚ı Ì‡¯ËÏ ‡Î„ÓËÚÏÓÏ ¯ÔËÎÂÍ ÔË ÙËÍÒËÓ‚‡ÌÌÓÈ ÏËÌËÏ‡Î¸ÌÓÈ ‰ÎË-
ÌÂ ̃ ÂÂÌÍ‡ l Í ̃ ËÒÎÛ ‚ÒÂı Ó·Î‡ÒÚÂÈ ‰‡ÌÌÓ„Ó ÚËÔ‡ ‚ „ÂÌÓÏÂ. ëÚÓÎ·ˆ˚ 1–4 ÒÓÓÚ‚ÂÚÒÚ‚Û˛Ú ÒÎÂ‰Û˛˘ËÏ Ó·Î‡ÒÚflÏ: 1 – ‚ÒÂ ÎË‰ÂÌ˚Â
Ó·Î‡ÒÚË; 2a Ë 2· – ‚ÒÂ ÒıÓ‰fl˘ËÂÒfl ÚÂÈÎÂÌ˚Â Ó·Î‡ÒÚË; ‚ÒÂ ÍÓ‰ËÛ˛˘ËÂ Ó·Î‡ÒÚË; 4 – ‚ÒÂ ‡ÒıÓ‰fl˘ËÂÒfl Ó·Î‡ÒÚË. Ç ÒÚÓÎ·ˆÂ 2·
ÛÍ‡Á‡ÌÓ ˜ËÒÎÓ ¯ÔËÎÂÍ, Ì‡È‰ÂÌÌ˚ı ‚Ó ‚ÒÂı ÒıÓ‰fl˘ËıÒfl ÚÂÈÎÂÌ˚ı Ó·Î‡ÒÚflı; ‚ ÒÍÓ·Í‡ı ÔË‚Â‰ÂÌÓ ˜ËÒÎÓ ¯ÔËÎÂÍ ·ÂÁ í-·Ó„‡-
ÚÓ„Ó Û˜‡ÒÚÍ‡.

ÌËfl „ÂÌÓ‚ Ò ‚˚ÒÓÍËÏ ÛÓ‚ÌÂÏ ˝ÍÒÔÂÒÒËË Ë Ëı Ô‡-
‡ÎÓ„Ó‚ Ò ÌËÁÍËÏ ÛÓ‚ÌÂÏ Ú‡ÌÒÍËÔˆËË [7].

çÛÍÎÂÓÚË‰Ì˚Â ÔÓÒÎÂ‰Ó‚‡ÚÂÎ¸ÌÓÒÚË „ÂÌÓÏÓ‚
·‡ÍÚÂËÈ ÔÓÎÛ˜ÂÌ˚ ËÁ ·‡Á˚ ‰‡ÌÌ˚ı GenBank,
ftp.ncbi.nlm.nih.gov/genbank. Å‡ÎË ÔÓÒÎÂ‰Ó‚‡ÚÂÎ¸-
ÌÓÒÚË ÔÓÎÌÓÒÚ¸˛ ÒÂÍ‚ÂÌËÓ‚‡ÌÌÓ„Ó „ÂÌÓÏ‡ Ó‰ÌÓ„Ó
¯Ú‡ÏÏ‡ ÓÚ Í‡Ê‰Ó„Ó ÔÂ‰ÒÚ‡‚ÎÂÌÌÓ„Ó ‚ ·‡ÁÂ ‰‡Ì-
Ì˚ı ‚Ë‰‡ ‡ÍÚËÌÓ·‡ÍÚÂËÈ – ‡ÒÒÏ‡ÚË‚‡ÎË ÚÓÎ¸-
ÍÓ ‚Ë‰˚, Û ÍÓÚÓ˚ı Ú‡ÍÓÈ ¯Ú‡ÏÏ ËÏÂÂÚÒfl. ÑÎfl
Ò‡‚ÌÂÌËfl ËÒÔÓÎ¸ÁÓ‚‡ÎË E. coli K12 Ë B. subtilis
¯Ú‡ÏÏ 168. ÑÎËÌÌ˚Â ̄ ÔËÎ¸ÍË Ó·Ì‡ÛÊÂÌ˚ ÔÓÒÎÂ
ËÌÚÂÌÒË‚ÌÓ Ú‡ÌÒÍË·ËÛÂÏ˚ı „ÂÌÓ‚ ·ÂÎÍÓ‚ Ë
Úêçä. çËÊÂ ‚ Ú‡·ÎËˆÂ ÔË‚Â‰ÂÌ‡ ˜‡ÒÚ¸ Ì‡¯Ëı
‰‡ÌÌ˚ı.

àÚ‡Í, ‚ „ÂÌÓÏÂ ‡ÒÒÏ‡ÚË‚‡˛ÚÒfl Û˜‡ÒÚÍË ˜Â-
Ú˚Âı ÚËÔÓ‚: ‚ÒÂ ÎË‰ÂÌ˚Â Ó·Î‡ÒÚË, ‚ÒÂ ÒıÓ‰fl-
˘ËÂÒfl ÚÂÈÎÂÌ˚Â Ó·Î‡ÒÚË (ÍÓÌ‚Â„ÓÌ˚), ‚ÒÂ ÍÓ-
‰ËÛ˛˘ËÂ Ó·Î‡ÒÚË, ‚ÒÂ ‡ÒıÓ‰fl˘ËÂÒfl ÎË‰ÂÌ˚Â
Ó·Î‡ÒÚË (‰Ë‚Â„ÓÌ˚). ç‡ Í‡Ê‰ÓÏ Û˜‡ÒÚÍÂ ÓÚ·Ë‡ÎË
ÌÂ ·ÓÎÂÂ Ó‰ÌÓÈ ¯ÔËÎ¸ÍË Ò Ò‡Ï˚Ï ‰ÎËÌÌ˚Ï ˜ÂÂÌ-
ÍÓÏ. èË ˝ÚÓÏ ¯ÔËÎ¸ÍË ‰ÓÎÊÌ˚ Û‰Ó‚ÎÂÚ‚ÓflÚ¸
ÛÒÎÓ‚ËflÏ: ‰ÎËÌ‡ ˜ÂÂÌÍ‡ ÌÂ ÏÂÌ¸¯Â ÔÓÓ„Ó‚Ó„Ó
ÁÌ‡˜ÂÌËfl l, ËÁÏÂflÂÏÓ„Ó ˜ËÒÎÓÏ Ô‡ ÌÛÍÎÂÓÚË‰Ó‚.
óÂÂÌÓÍ ÏÓÊÂÚ ÒÓ‰ÂÊ‡Ú¸ Ó‰ÌÓÒÚÓÓÌÌËÂ ‚˚Ôfl-
˜Ë‚‡ÌËfl ÌÂ ·ÓÎÂÂ ̃ ÂÏ ËÁ 2 Ì., ‡ ‰ÎËÌ‡ ÔÂÚÎË ̃ ÂÂÌ-
Í‡ ÌÂ ‰ÓÎÊÌ‡ ÔÂ‚˚¯‡Ú¸ 15 Ì. 

ÑÎfl ÍÓÌ‚Â„ÓÌÓ‚ ·ÂÎÓÍÍÓ‰ËÛ˛˘Ëı „ÂÌÓ‚ ÚË-
ÔË˜Ì˚ Ì‡Ë·ÓÎÂÂ ‰ÎËÌÌ˚Â ¯ÔËÎ¸ÍË. å‡ÍÒËÏ‡Î¸-
Ì˚Â ‰ÎËÌ˚ ˜ÂÂÌÍÓ‚ ¯ÔËÎÂÍ ‚ ÒıÓ‰fl˘ËıÒfl ÚÂÈ-
ÎÂÌ˚ı Ó·Î‡ÒÚflı ‰ÓÒÚË„‡˛Ú 31 Ô.Ì. Û Mycobacteri-
um tuberculosis, M. bovis Ë Streptomyces coelicolor,

29 Ô.Ì. Û S. ‡vermitilis Ë 27 Ô.Ì. Û Corynebacterium
diptheriae. Ç ÓÚÎË˜ËÂ ÓÚ ‡ÍÚËÌÓ·‡ÍÚÂËÈ (Ú‡·ÎË-
ˆ‡) Û B. subtilis Ë ÓÒÓ·ÂÌÌÓ Û E. coli ¯ÔËÎ¸ÍË Ò ‰ÎË-
ÌÓÈ ˜ÂÂÌÍ‡ ·ÓÎÂÂ 17 Ô.Ì. ‚ÒÚÂ˜‡˛ÚÒfl ÏÌÓ„Ó Â-
ÊÂ. Ç ÒÓÓÚ‚ÂÚÒÚ‚Û˛˘ÂÏ ÍÓÌ‚Â„ÓÌ‡Ï ÒÚÓÎ·ˆÂ
Ú‡·ÎËˆ˚ (‚ ÒÍÓ·Í‡ı) ÛÍ‡Á‡Ì‡ ˜‡ÒÚÓÚ‡ (‰ÓÎfl) ¯ÔË-
ÎÂÍ ‚ ˝ÚÓÈ Ó·Î‡ÒÚË, ÔÓÒÎÂ ÍÓÚÓ˚ı ÌÂÚ í-·Ó„‡ÚÓ-
„Ó Û˜‡ÒÚÍ‡ ‰ÎËÌÓÈ ÌÂ ÏÂÌÂÂ 7 Ô.Ì., ÒÓ‰ÂÊ‡˘Â„Ó ÌÂ
·ÓÎÂÂ ‰‚Ûı ËÒÍÎ˛˜ÂÌËÈ. ë‡Ï í-·Ó„‡Ú˚È Û˜‡ÒÚÓÍ
ËÒÍ‡ÎË ‚ ËÌÚÂ‚‡ÎÂ –5….+12 Ì. ÓÚ ÔÓÒÎÂ‰ÌÂ„Ó ÌÛÍ-
ÎÂÓÚË‰‡ ˜ÂÂÌÍ‡ ¯ÔËÎ¸ÍË.

êÂÁÛÎ¸Ú‡Ú˚ ÔÓ‚Â‰ÂÌÌÓ„Ó ‡Ì‡ÎËÁ‡ ÔÓÁ‚ÓÎfl˛Ú
Ò‰ÂÎ‡Ú¸ ÒÎÂ‰Û˛˘ËÂ ‚˚‚Ó‰˚. ÖÒÎË ıÓÚfl ·˚ Ó‰ËÌ ËÁ
‰‚Ûı Ì‡Ô‡‚ÎÂÌÌ˚ı Ì‡‚ÒÚÂ˜Û ‰Û„ ‰Û„Û „ÂÌÓ‚
‡ÍÚËÌÓ·‡ÍÚÂËÈ ‡ÍÚË‚ÌÓ Ú‡ÌÒÍË·ËÛÂÚÒfl, ÚÓ Á‡
ÌËÏ ˜‡ÒÚÓ ÒÎÂ‰ÛÂÚ ÔÓÚÂÌˆË‡Î¸Ì‡fl ‰ÎËÌÌ‡fl ÍÂ-
ÒÚÓÓ·‡ÁÌ‡fl ÒÚÛÍÚÛ‡ Ñçä. ùÚ‡ ÒÚÛÍÚÛ‡ ÔÂ‰-
ÔÓÎÓÊËÚÂÎ¸ÌÓ ÏÓÊÂÚ ‚˚ÔÓÎÌflÚ¸ ‰‚Â ÙÛÌÍˆËË.
ÇÓ-ÔÂ‚˚ı, ÒÌËÏ‡Ú¸ ÍÓÌÙÓÏ‡ˆËÓÌÌ˚Â Ì‡ÔflÊÂ-
ÌËfl, ‚ÓÁÌËÍ‡˛˘ËÂ ÔË ËÌÚÂÌÒË‚ÌÓÈ Ú‡ÌÒÍËÔ-
ˆËË (Ò Û˜‡ÒÚËÂÏ ËÎË ·ÂÁ Û˜‡ÒÚËfl ÚÓÔÓËÁÓÏÂ‡Á˚).
ÇÓ-‚ÚÓ˚ı, ËÁÏÂÌÂÌËÂ ÍÓÌÙÓÏ‡ˆËË Ñçä ÏÓÊÂÚ
Ó·ÂÒÔÂ˜Ë‚‡Ú¸ ÚÂÏËÌ‡ˆË˛ Ú‡ÌÒÍËÔˆËË. 

ÅÓÎ¸¯ËÌÒÚ‚Ó Ì‡È‰ÂÌÌ˚ı ¯ÔËÎÂÍ ÁÌ‡˜ËÚÂÎ¸ÌÓ
‰ÎËÌÌÂÂ Ó·˚˜Ì˚ı ÍÎ‡ÒÒË˜ÂÒÍËı ÚÂÏËÌ‡ÚÓÓ‚
Ú‡ÌÒÍËÔˆËË, Ë ÓÌË ËÏÂ˛Ú fl‰ ÓÒÓ·ÂÌÌÓÒÚÂÈ.
ç‡ÔËÏÂ, Á‡ ÌËÏË ÌÂÚ í-·Ó„‡Ú˚ı Û˜‡ÒÚÍÓ‚. ÇÓÁ-
ÌËÍ‡˛˘‡fl ‚ÚÓË˜Ì‡fl ÒÚÛÍÚÛ‡ ÒËÏÏÂÚË˜Ì‡ Ë
ÏÓÊÂÚ Ë„‡Ú¸ ÓÎ¸ ÚÂÏËÌ‡ÚÓ‡ ‰Îfl êçä-ÔÓÎË-
ÏÂ‡Á˚, ‰‚ËÊÛ˘ÂÈÒfl ÔÓ Í‡Ê‰ÓÈ ËÁ ˆÂÔÂÈ Ñçä.
äÓÒ‚ÂÌÌÓ ‚ ÔÓÎ¸ÁÛ Ú‡ÍÓÈ „ËÔÓÚÂÁ˚ „Ó‚ÓËÚ ·ÓÎ¸-
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ã˛·ÂˆÍ‡fl Ë ‰.

¯‡fl ˜‡ÒÚÓÚ‡ ÛÍ‡Á‡ÌÌ˚ı ÒÚÛÍÚÛ ËÏÂÌÌÓ ‚ ÒıÓ‰fl-
˘ËıÒfl ÚÂÈÎÂÌ˚ı Ó·Î‡ÒÚflı ÔÓ Ò‡‚ÌÂÌË˛ Ò Ó·Î‡-
ÒÚflÏË ‰Û„Ó„Ó ÚËÔ‡. 

äÓÏÔ¸˛ÚÂÌ‡fl Â‡ÎËÁ‡ˆËfl Ì‡¯Â„Ó ‡Î„ÓËÚÏ‡
ÓÒÛ˘ÂÒÚ‚ÎÂÌ‡ ã.à. êÛ·‡ÌÓ‚˚Ï. Ä‚ÚÓ˚ ·Î‡„Ó‰‡-
flÚ å.ë. ÉÂÎ¸Ù‡Ì‰‡ Á‡ Ó·ÒÛÊ‰ÂÌËÂ Ë ˆÂÌÌ˚Â Á‡-
ÏÂ˜‡ÌËfl, ‡ Ú‡ÍÊÂ ÂˆÂÌÁÂÌÚ‡ Á‡ ÒÓ‰ÂÊ‡ÚÂÎ¸Ì˚Â
Á‡ÏÂ˜‡ÌËfl, ÒÔÓÒÓ·ÒÚ‚Ó‚‡‚¯ËÂ ÛÎÛ˜¯ÂÌË˛ ÚÂÍÒÚ‡.
Ç ÒÓÁ‰‡ÌËË ÔÓ„‡ÏÏÌÓ„Ó Ó·ÂÒÔÂ˜ÂÌËfl ÔËÌËÏ‡Î
Û˜‡ÒÚËÂ å.Ä. òË¯ËÌ, ÍÓÚÓÓÏÛ ‡‚ÚÓ˚ „ÎÛ·ÓÍÓ
·Î‡„Ó‰‡Ì˚.

ê‡·ÓÚ‡ ˜‡ÒÚË˜ÌÓ ÔÓ‰‰ÂÊ‡Ì‡ ÔÓ„‡ÏÏÓÈ ISTC
(„‡ÌÚ 2766).
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